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Comportamiento epidemiológico de dengue, chikungunya y zika 
2008 – 2022p

Fuente: INS, Sivigila, 2022
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Esquema de notificación de muestras en la red de salud pública: 
responsabilidades y roles
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Estudio de la dinámica del virus del dengue

• Caracterizar la circulación de serotipos del virus en el país.
✔ Monitorear cambios en la dominancia relativa de los serotipos: 

Asociación a ocurrencia de brotes
✔ Investigar la predominancia particular de alguno de ellos en una 

región o departamento.

• Caracterizar genéticamente los virus circulantes
✔ Emergencia de nuevos genotipos o linajes 
✔ Asociación a ocurrencia de brotes
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Distribución de serotipos de DENV en Colombia

Fuente: INS. Sivilab, Colombia



Circulación de serotipos del virus del dengue 
por SE, Colombia 2024p

Fuente: INS. Sivilab, Colombia



Circulación de serotipos del virus del dengue 
por SE, Colombia 2024p

Fuente: INS. Sivilab, Colombia



Circulación de serotipos de DENV en Colombia, 2024p

DENV 1 DENV 2 DENV 3 DENV 4

Fuente: INS. Sivilab, Colombia



Fuente: INS. Sivigila, Sivilab, Colombia

Epidemia 2019-2020 Epidemia 2023-2024

Comportamiento epidemiológico de dengue en Colombia, a semana epidemiológica 31, 2024



DENV-1

Genotipificación rutinaria DENV en Colombia 

Genotipificación de los serotipos DENV-1, -3 y -4 empleando el gen  de la envoltura (E). Topología generada bajo 
algoritmo ML, bajo el modelo  GTR+Gamma+Invariantes (DENV-1 y -3) y GTR+Gamma (DENV-4). Ultraboostrap de 
1000 replicas

DENV-2



Genotipificación del serotipo DENV-2 empleando el gen E. Topología generada bajo algoritmo ML, bajo el 
modelo  GTR+Gamma+Invariantes. Ultraboostrap de 1000 replicas

Genotipificación rutinaria DENV en Colombia 
DENV-4DENV-3



Genotipificación DENV-3 en Colombia



¿Cómo es la circulación de linajes del 
genotipo 3 de DENV-3?

Hasta la fecha solo se ha identificado que en 
Colombia circula el linaje 1 del genotipo 3

No se observa estructura ni temporal, ni 
geográfica. 



Aumento en los casos DENV-4 en el 2023 impulsó la 
necesidad de identificar sospecha una posible introducción 

DENV-4

Fuente: INS. Sivilab, Colombia



Colombia – Cuba 
2022-2023

Reconstrucción filogenética del gen E de DENV-4 en América. Topología generada 
bajo algoritmo ML, bajo el modelo, TN+F+I+G4 y Boostrap de 1000 réplicas

Genotipificación DENV-4 en Colombia



Colombia – Cuba 
2009-2016

Colombia – Perú -Ecuador 
2008-2013

Reconstrucción filogenética del gen E de DENV-4 en América. Topología 
generada bajo algoritmo ML, bajo el modelo, TN+F+I+G4 y Boostrap de 1000 
replicas

Genotipificación DENV-4 en Colombia

A diferencia de DENV-3, la diversidad DENV-4 en Colombia puede estar 
mediada por múltiples introducciones.



Circulación dominante de DENV-1 durante varios años en Colombia 

DENV-1



DENV-1

Genotipificación DENV-1 en Colombia

Para DENV-1 se ha identificado la circulación 
de genotipo V



 Relaciones filogenéticas de las secuencias DENV-1 de Colombia

Diversificación In-situ 
en Colombia.

No se observa 
agrupación por área 
geográfica 
 

¿Cómo es la circulación DENV-1?



• Los brotes de los años 2008, 2010 y 
2013 coinciden con aumento previo del 
tamaño efectivo (diversidad genética) de 
DENV-1, junto con la circulación de 
nuevos clados o co-circulación de varios 
de ellos.

• Los picos epidémicos del 1998, 2002 y 
2006-2007 pueden llegar a ser 
explicados por un aumento de la 
diversidad de otros serotipos.

Ocurrencia y tamaño efectivo poblacional de DENV-1 de Colombia. Reconstrucción del 
tamaño efectivo de la población (Ne) usando inferencia bayesiana coalescente (Bayesian 
Skygride), incluye secuencias de 1998-2017. 

Diversidad genética Vs Grandes brotes 



Distribución de serotipos de DENV en Colombia

Fuente: INS. Sivilab, Colombia
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2022

Genotipificación del serotipo DENV-2 empleando el gen E. Topología generada bajo algoritmo ML, bajo el 
modelo  GTR+Gamma+Invariantes. Ultraboostrap de 1000 replicas

Genotipificación rutinaria DENV en Colombia 

DENV-2



Genotipificación rutinaria DENV en Colombia 

DENV-2
2022-2023

Genotipificación del serotipo DENV-2 empleando el gen E. Topología generada bajo algoritmo ML, bajo el 
modelo  GTR+Gamma+Invariantes. Ultraboostrap de 1000 replicas
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Diseño de Multiplex para detección de 
genotipo Cosmopolitan y Asiático Americano

Secuencias, diferente temporalidad:
• Colombia
• Brasil
• Perú
• Asia

Cosmopolitan
122-218 nt

Asiático-Amero

404-492 nt

Gen 
E

Regiones conservadas para cada genotipo

Cosmopolita

Asiático-Amero



Detección de genotipo 
Cosmopolitan DENV 2 
Colombia, 2023 – 2024p

Fuente: INS. Sivilab, Colombia



RETOS DE LA VIGILANCIA DEL DENGUE

Resultados para la toma de decisiones en salud pública

• Representatividad geográfica y temporal de la vigilancia viral

• Oportunidad en los análisis virales

• Vigilancia genómica del dengue

• Sostenibilidad de los planes, programas e intervenciones

• Vigilancia del dengue y co-circulación de otros arbovirus



Oropouche Mayaro Fiebre Amarilla

Detección de otros Arbovirus, Colombia 2024p



• Laboratorios Clínicos públicos y privados
• Laboratorios de Salud Pública 

departamentales y distrital



¡Gracias!


