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Emergencia historica de los coronavirus

2] causantes de enfermedad en humanos
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Emergence of

COLEGIO NACIONAL DE BACTERIOLOGIA Discovery of Discovery of

First HCoV-229E? ik HCoV-HKU1 (ref.8%) SARS-CoV-2 (refs!+191.192)
o INCLUSION © DESARROLLO SOSTENIBLE coronavirus A
VAV, MEDELLIN discovered Discovery of * Emergence of Discovery of < Emergence of SARS-CoV-2
2023 (IBV)? HCoV-0OC43 (ref.?) SARS-Col/183.184 HCoV-NL63 (ref.'®%) * MERS-CoV188 pandemic

1931 1966 1967 1986 1987 1992 1995 2000 2002 2003 2004 2005 2008 2012 2019 2020

Polyprotein Targeted Full-length Electron tomography
processing® recombination reverse genetic of double-membrane
179,180 ClonelSI.ISZ VeSiCleSlH
First CoV genome

sequenced (IBV)"7® Discontinuous Electron microscopy
10.1038/s41579-020-00468-6 transcription” | | of double-membrane
10.5281/zenodo.5075888 vesicles''?

Reportes frecuentemente relacionados a un origen zoondtico

La ruta de transmision no es clara, y el huésped primario no ha sido
identificado con certeza

Virus son frecuentemente detectados en multiples animales menores:
procesos de recombinacidon, mutacion, y evolucidon asociados

Animal sales from Wuhan wet markets immediately
prior to the COVID-19 pandemic

Xiao Xiao, Chris Newman, Christina D. Buesching, David W. Macdonald & Zhao-Min Zhou

Scientific Reports 11, Article number: 11898 (2021) | Cite this article
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2-| Caracteristicas genéticas del S2

g CONGRESO .
INTERNACIONAL CNB * ssRNA+, no segmentado (Clase IV — Baltimore)

COLEGIO NACIONAL DE BACTERIOLOGIA 14 ORFs antecedidos por regiones reguladoras transcripcionales
R —— * hcov-19/Wuhan/WIV04/2019 (MN996528) — 29891 bp ~ 30kb
SARS-CoV-2 genome (bp)
5’ 3
5,000 10,000 15,000 20,000 25,000 AAAA...
Structural proteins
[ ORF1a | ORF1b ] S EM N
| NSPs s B
NSP8
NSP2 NSP4 NSP6 | NSP10
e
V i e TE 6 8 9c
NSP1 NSP3 NSP5  [NSP9| 32 |7al9b| 10
NSP7 NSP11 NSP13 NSP15 | )
10.1038/541586-020-2286-9 NSP12 NSP14 NSP16 3b 7b
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Clasificacion taxonomica del S2

o Category Coronaviruses Humans Divergence
e “2019-nCoV-2” renombrado

a “SARS-CoV-2" por Realm Riboviria .
X CONGRESO ) .
INTERNACIONAL CNB homologia con especies del
COLEGIO NACIONAL DE BACTERIOLOGIA SARS (~79 5%) Order Nidoviralos Primates .
© INCLUSIGN o DESARROLLO SOSTENIBLE d A nivel genémico, mayor
EEARRRERRESS homologia con RaTG13 Suborder  Cornidovirineae .
(98.3%)
Family Coronaviridae Hominidae .
10.1038/541564-020-0695-z
¢ - Viruses Species
S s a0 SARSI-CoV BIKY72 Subfamily  Orthocoronavirinae Homininae .
o ST E— Severe acute respirato
SARSr-CoV RaTG13 syndrome-related ofmna\%us
SARS-CoV PC4-227 Genus Betacoronavirus Homo [ ]
SARS-CoV
Bat Hp-BetaCoV Bat Hp-betacoronavirus Zhejiang2013
Ro-BatCoV GCCDCA Rousettus bat coronavirus GCCDC1
{ _: Ro-BatCoV HKU9 Rousetius bat coronavirus HKU9 Subgenus Sarbecovirus ]
I Ei-BatCoV C704 Eidolon bat coronavirus C704*
AFLBEIGOV HKUS Pipistrelius bat coronavirus HKUS
Ty-BatCoV HKU4 Tylonyctens bat coronavirus HKU4 . . .
MERS-CoV Middle East respiratory syndrome-related coronavirus SPECIES Severe acute r e, Hfﬂ.l'}" ) Homo sapiens L
EriCoV Hedgehog coronavirus 1 syndrome-related coronavirus
MHV Murine coronavirus
Fiuman coronavis FKUT Individuum  SARS-CoVUrbani, SARS-CoVGZ-02,  Dmitri Ivanovsky, Martinus Beijerinck, =
ChRCoV HiKU24 China Batls coronauiius RicU24 Bat SARS CoVRf1/2004, Civet SARS  Friedrich Loeffler, Barbara McClintock,
| wrutcov 2014 ot oot o e CoVSZ3/2003, SARS-COVPC4-227,  Marie Curie, Albert Einstein,
;{‘jﬁg’gﬁ;ﬁ — SARSI-CoVBtKY72, SARS-CoV-2 Rosalind Franklin, Hideki Yukawa,
= $ ——————— Wuhan-Hu-1, SARSr-CoVRatG13, and so on.

and so on.

www.congresocnb.com ,O @congreso.cnb




CONGRESO

S2 altamente homoélogo a otros coronavirus
2] detectados en animales: éorigen zoonotico?

INTEiQNACIONAL CNB Analisis de genomas completos y dominios involucrados en el reconocimiento virus-célula
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Wild animals

ll D é COVID-19

a ~~~~~~~~~~~~ SARS CoV-2
I X
SARS CoV- 25‘

-

Domestic animals
Natural host ——— > Possible immediate hosts Human — Human transmission

L YNLF 31C China 2013 KP886808
10.1038/541579-020-00468-6 As6526 China 2014 KY417142

10.3389/fmicb.2020.580137 Frankfurt-1 Germany 2003 AY291315*

WWW.COI‘IQI'ESDCI"Ib.CDm ,O

100 Wuhan-H

100

r
i
i
i
1 100
|
i

MP7

100 i RaTG13 China 2013 MN996532*
RmYNO2 China 2019 EPI ISL 412977+

u-1 China 2019 NC 045512*

89 China 2019 MT121216*

—
100

1a 2012 KF294457
GQ153547

2043

1412042

h-Korea 2016 KY938558

ZC45 China 2017 MG77293

P1E China 2017 MT040334*

3*

ZXC21 China 2015 MG772934*

BM48-31 Bulgaria 2008 NC 014470
BtKY72 Kenya 2007 KY352407

0.05

Host Virus
] Human SARS5-CoV-2
|:| Bat Rhinolophus sp.
|:| Fangolin Animal
. Bat Chaerophon sp. SARSr-CoVs
|:| Bat Aselliscus sp. )
] Human SARS-CoV

| =]
\2feconsresocnt
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10.1136/bmj.m3862

*Sindrome de distres agudo respiratorio

www.congresocnb.com ,O

SARS-CoV-2 viral load ——

Ciclo natural de infeccion y enfermedad

L c B
© o =
== " 9
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(@) o=
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@) (7]
w)
: 3 G
a o =
= Viral genome 5
> =
o n
o
o
P Critical
- illness
L Severe
@ 2 f/\? - iliness
| P
e ) | Wy //
| \ " Mild-
A" ) / moderate
, ‘/\ ﬁ\ ' / illness
/ / \ ',
| ! |
5 0 2 4 6 8 10 12 14

Time since symptom onset (days)
5d incubacidn

(variable de acuerdo a la variante viral)

@congreso.cnb

Antibody response to SARS-CoV-2 -----



Pruebas diagndsticas y dinamica de la

2‘| enfermedad
2 CONGRESO

INTERNACIONAL CNB ( Detectionunlikely> )
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)

PCR - Likely positive ;‘. ( PCR - Likely negativeb

( Antibody detection )
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e El uso de una prueba de laboratorio
debe responder a un objetivo:
édiagnostico de infeccidon/enfermedad o
medir exposicion?

* La sensibilidad diagnodstica esta afectada
por el tiempo de enfermedad

* Mientras que, la sensibilidad analitica
por la cantidad de virus, antigeno o
anticuerpo presente en la muestra

Increasing probability of detection —’l‘h

I I I I I I I f I f I I I I
Week -2 Week -1 Week 1 Week 2 Week 3 Week 4 Week 5 Week &6

Symptom onset

N asopharyngeal swab PCR Bronchoalveolar lavage/sputum PCR assasaa gl antibody

Virus isolation from respiratory tract StoolPCR eesa== lgG antibody

=

10.1001/jama.2020.8259

www.congresocnb.com ,O @congreso.cnb
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La base es el RT-PCR
(convencional o de punto
final), luego, podemos
aplicar modificaciones
como el tiempo real, LAMP,
etc.

Blancos genéticos: N,E, S,
RdARP y/o ORFlab

Cada metodologia tiene un
rendimiento diferente,
retos y necesidades propias

WWW.COI‘IQTESDCI‘Ib.CDm /O

Pruebas con valor diaghostico: RT-PCR

{iil) BNA extraction and
purification process ~45 min

(i) Sample storage at 2-8°C for
up to 3 days and RMA extraction

(1) Nasopharyngeal or/and oropharyngeal
(throat) swab =10-15 min

Deactivated Purified
virus RMA
(v) RT—gPCR real-ime test results
28674 I —
I - .
T Positive
1
: /
N | 8 {
RT-qPCR ~2 h per primer set ' 3 /
Purified RNA is reverse transcribed to cDNA o /
PCR amplification E |
Retrotranscription . /
T P 4
" " " " " I " | i .-? f - Megative

10.1038/541563-020-00906-z

@congreso.cnb




_ Pruebas con valor diagnéstico: Flujo lateral
2] para detectar Ag (a.k.a.: prueba rapida)

: CONGRESO
I NTE R NACI O NAL CN B a Sample loading b Buffer loading ¢ Incubation d Antibody-antigen recognition e SARS-CoV-2 antibody detection

U: 7@4 ’fgm qb&»‘{ HC
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s e Antlbody—il-:mtlgen e 1
complex
e El principio se sustenta en 0 (E 0
la deteccion de una s % Cf ﬁr; " s

molécula mediante otra Gold-SARS-CoV-2 Anti-human 1gG/IgM antibodies
antigen conjugate
gue esta marcada

f Control antibody detection g Analysis of results

rabbii-gold conjugate
Positive
e & s - - One lateral flow strip each
- T T T T in C well and T well

A ‘
jf ng ﬁf 9 [sj 9 9 9 gff:iﬁlfﬁrau flow strip in

Anti-rabbit IgG antibodies Positive Negative
Invalid

* Se revelan complejos
antigeno-anticuerpos

10.1038/541563-020-00906-z

www.congresocnb.com ,O @congreso.cnb
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Emergencia del S2
(o) No cases 1to50 M 51to 100 M 101to 500 M More than 500
2‘| ‘ 20 Jan: 291 cases 22 Jan: 446 cases
J.( CONGRESO sisiof Sty i
INTERNACIONAL CNB

COLEGIO NACIONAL DE BACTERIOLOGIA H
uanan

s INCLUSIGN ° DESARROLLO SOSTENIBLE @ seafood
| market

Hubei
Province

VAT N\ MEDELLIN
2023 —rohigmrion ‘
24 Jan: 864 cases 26 Jan: 2,021 cases
 DIC2019: Casos de ,
’ 7 . s q
neumonia atipica en N
. . it Xinyang
Wuhan, Hubei, China : o Y
- ENE2020: Aislamiento e _— VA v -~ g8
identificacion de un nuevo . : A/
coronavirus. OMS declara .
. ongaing R 28 Jan: 4,524 cases 30 Jan: 7,711 cases
el estado de emergencia %
g % More than 4,500
*  MAR2020: OMS declara >\ Prowihts

pandemia

Source: China National Health Commission, BBC Research, 30 Jan [B|B|C]

@congreso.cnb



Situacion global — cifras oficiales de la OMS

21

Es importante mencionar que el reporte de casos incidentes esta afectado, entre muchos

. CONGRESO factores, por la ejecucion de pruebas v por los esfuerzos de vigilancia
INTERNACIONAL CNB ' P J P yp g
COLEGIO NACIONAL DE BACTERIOLOGIA 10.17843/rpmesp.2020.372.5461
NN N/ MEDELLIN

2023

>770.8 M de
casos confirmados

an Jan 1 an an 1
2020 2021 2022 2023

>6.9M
de muertes

Jan 1 Jan 1 Jan 1 Jan 1
2020 2021 2022 2023

https://covid19.who.int/ f @
e @congreso.cnb



Impacto regional: casos confirmados
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Europe 276,134,635

confirmed
Western Pacific 207,284,734
] senfrmes
Americas 193,286,267

confirmed
South-East Asia 61,205,037 |
_ confirmed I I
Eastern Mediterranean 23,394,122
- confirmed
Africa 9,569,874 llll ., Ihl | ‘ll |||-|||| III |
[ ] confirmed  _.sesscsaBEiieS EEECELATL UL L EE L L e e ﬂllﬂl hll!llﬂ“ﬂllm.::::..-dl I II“ IIIII.“"“I II' --------------------------
Source: Warld Health Organization Jam 1 Jan 1 Jan 1 Jan 1

Dista may be incomplete for the current day or week. 2020 2021 2022 2023

https://covid19.who.int/

www.congresocnb.com @congreso.cnb




Impacto regional: muertes
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Americas 2,959,269
deaths
Europe 2,248,608
desths
South-East Asia 806,781
I e

Western Pacific 417,745
_ deaths

Eastern Mediterranean 351,465
- deaths

ﬁrica 175’1&2 ..... .mh||'llIIMl.‘M“I“M‘M“M‘Mlmlm‘l l||\||l“ "mmmﬂ“M‘M‘Iﬁlllmmmnllllnn...mnll

Source: World Health Organization

Diata may be incomplete for the current day or week. Jam 1 Jan 1 Jan 1 Jam 1
2020 2021 2022 2023

https://covid19.who.int/

www.congresocnb.com ,O @congreso.cnb




Situacion actual de la COVID-19 en

2‘| Colombia y otros paises de la region
CONGRESO

r | SE 3-2020 a SE 30-2023
INTERNACIONAL CNB am] I
COLEGIO NACIONAL DE BACTERIOLOGIA III
© INCLUSIGN o DESARROLLO SOSTENIBLE B I
WA MEDELLLIN §5M' all= . United States of America
2028 E B i:::tina
ic ' oo
* Enlaregion, clara tendencia a la 2m] i ™
(8 ™ M crie
disminucidon de casos, muertes, y |" . N ‘ |!; e .
hospitalizaciones | T || | T || N N Mo
091317 222630 3539 4448 0105091317 222630 3539 4448 0105091317 222630 3539 444832104081216202428 :;aagr::v
. Costa Rica
50K 1

Uruguay

.II Dominican Republic

. Guatemala
|E Venezuela (Bolivarian Republic of)
II I ] Honduras
30K i ‘I IE ;Ili . Cuba
I ‘; "'. f L Puerto Rico
20K 4Il Ill

 En Colombia aun se siguen
detectado/reportando casos

40K

Y
-

Number of new deaths

. . . | s' urn, R
« Colombia no se posiciona entre los il::'ii ""'. o U W e
4 ’ 10K 1 ||| ] Trinidad and Tabago
aises con mayor numero de casos o I‘I I ‘h 'Illl Ili‘ I T TR Frenen cuane
P y L ol |||III||I|IIII|'| [ T |I| | i M g
muertes en los ultimos 28d: clara

. . . . s 091317 222630 3539 4448 0105091317 222630 3539 4448 0105091317 222630 3539 44485P104081216202428
tendencia a la disminucion Edomicod weck (EV0) s oot

Source: Data published by Ministries of Health

https://www.paho.org/en/documents/monthly-covid-19-epidemiological-update-region-americas-02-august-2023

www.congresocnb.com ,O @congreso.cnb
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Intra-host evolution during an acute infection

_ Multiples factores condicionan la emergencia
2] de variantes virales

La evolucion viral es explicada por multiples niveles de complejidad; procesos a nivel

individual (huésped) y poblacional, y por seleccion natural. Esta ultima determina
procesos de emergencia, competencia y extincion viral.

10.1038/s41579-023-00878-2 Emergence of an  Less fit variants
adaptive variant  get purged

A single transmission event following
intra-host evolution in the donor

More likely

sty
ﬁl #

Log,, (viral load)

'
%ﬁ
i
.

Viral diversity on :"Q: N |
.'*l transmission day :*_'.Q o Recipient 1 2

New infections

Narrow transmission Epidemic Time
: 'l*" bottleneck (usually the start date

! majority variant is
! transmitted)
|
|
I

# Bel
*, t “7 dztg\(’:\;ion
’level Donor -

Initial infection by a Days followmg infection Less likely
homogeneous virus population
Dos mecanismos claves determinan la emergencia de variantes; la Recipient 2

ausencia de exonuclease proofreading activity y el sistema inmune

O
variantes y la transmision de variantes muy frecuentes Q conareso.cnb
WWW.CDI‘IQTESDCI‘II‘J.COM /O @ g

Number of
new infections

El “transmision bottleneck” explica la emergencia de
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17AG0O23 - OMS

VOI: variante con cambios genéticos que se prevé o se sabe
gue afectan la transmisibilidad, virulencia, evasion de
anticuerpos, susceptibilidad terapéutica y detectabilidad; y
que se halla identificado que tiene ventaja de crecimiento
sobre otras variantes circulantes en mas de una regién de la
OMS con una prevalencia relativa creciente junto con un
mayor numero de casos, u otros impactos epidemiolégicos
aparentes que sugieran un riesgo emergente para la salud
publica mundial

VOC: VOI con cambio perjudicial en la gravedad clinica de la
enfermedad; O con cambio en la epidemiologia de COVID-19
gue cause un impacto sustancial en la capacidad de atencion;
o con disminucién significativa de la eficacia de las vacunas
disponibles en la proteccidn contra la enfermedad grave.

www.congresocnb.com ,O

Phylogeny
Clade

B 20H (Beta,v2)
[l 201 (Aipha,v1)
20J) (Gamma, V3)
21A (Delta)
211 (Delta)
21) (Delta)
21B (Kappa)
21C (Epsilon)
21D (Eta)

21E (Theta)
21F (lota)

] 21G(Lambda)
| ] 21H(Mu)

|| 21K(Omicron)

mimmslse ]

https://www.who.int/publications/m/item/updated-working-definitions-and-primary-actions-for--sars-cov-2-variants

Variantes de interés (VOI) y de
preocupacion (VOC): Definiciones

| | 21L (Omicron)
I 22A(Omicron)
B 228 (Omicron)
B 22C(Omicron)
Bl 22D (Omicron)
19A

198

20A

20E (EU1)
20C

20G

20B

20F

20D

[ o o




Variantes de interés (VOI) y de
2] preocupacion (VOC): Circulacidn historica

CONGRESO M B.351 (Beta, 20H) BA1 (Omicron, 21K) )
B B.1.1.7 (Alpha, 201) BA.2 (Omicron, ~21L) A Octubre del 2023:
INTERNACIONAL CNB B P (Gamma, 20J) B.11.529 (Omicron, 21M) e No circulacién de VOCs
COLEGIO NACIONAL DE BACTERIOLOGIA . B1.6172 De[ta 21,&.] BA.4 {Dr‘nicror‘l, 2?.-‘1.]
© INCLUSIGN o DESARROLLO SOSTENIBLE . B 1 61?2 De"ta 21|} BA'E {Gmicronf ZZB} 1 1 1A
S oo sorren B £1.6172 (Delta. 21)) % 342121 (Omicron, 22C) * Tres variantes con circulacion actual
[ B.a.427 and B.1.429 (Epsilon, 21C) £ BA.275 (Omicron, 22D) H H+ .
J o4z end B1A = o Omicron 2 han sido clasificadas como VOI:
] P.3 (Theta, 21E) XBB (Omicron, 22F) . .
B.1.526 (lota, 21F) Pre-VOC XBB.1.5; XBB.1.16; y EG.5
C.37 (Lambda, 21G) https://www.who.int/activities/tracking-SARS-CoV-2-variants
B.1.621 (Mu, 21H)
'TOO'/::-,’D-
80%—
60%—
A0%—
o Pre-VOC
O% ] T
2020 Jan 2020 Jun 2020 Nov 2021 Apr 2021 Sep 2022 Jul

10.1038/541579-023-00878-2

www.congresocnb.com ,O @congreso.cnb



_ Circulacion de variantes del S2 en la region
2] SE 2-2022 a SE 28-2023

Siot
A CONGRESO
INTERNACIONAL CNB

0% XBB classifications vs All others
COLEGIO NACIONAL DE BACTERIOLOGIA o a2ty 39540 3 o BA.1and sublineages
_— ! ! 40,962 ~ - o5 1,044 442 A B b e s
© INCLUSIGN © DESARROLLO SOSTENIBLE 37 699 5,919 1,800 3= 6,342 BA.2 and sublineages
ANV FRERCRERTEAINN g ) 7,787 g 25243:175 9,954 BA .2 and sublineage:
2023 ‘32,487 ¢ 11,013 BA.4 and sublineages
30% / 38,185 26,850 PF--C e RURIHeages
10,674 3A.5 and sublineages
24,335 43,554 9,706 : ==
| 43590 188 XBB.1.5 and sublineages
f 6,553 XBB.1.9.1 and XBR.1.9.2 & sublineages o
micron
—~ 37,309 434 331 XBB.1.16 & sublineages :
L 50% 17,417 SREESINER recombinants
c 3,556 XBB.2.3 & sublineages
O
T 30,059 5013 550 Other Omicron recombinant
S 2,013 !
g- 697 Non-Omicron recombinants
= ‘ 709 <
40% j1o.883 19,992 5,660
819 499
| 4,940 741
7,245 13,843 6,065 7088 .-
20% ~
613
9,447 3
/ 815
4,101 5,242 1g 24810
0% : 49233 2031 217 26°°4 21 48532
N W ® S N O M VW O N W O A ¥ N O H TN O MO O NV ®
N ol ey T o NN NN M MM S T Y WD SPU s SR BN B o VAR B o
o ™~N N ™~ o N o~ o~ N o N ~N N N o~ N o N N N m o o ) Y )
S © & W NN NN N NN NN N N N © © © N &N N o N o
N N N ©Q © © © © © © © © © © @ © © NN N N © 9O © 9 © =]
N o \J N N o (V] oV N N o o N o (2N N (aV] o ™~ \J

https://www.paho.org/en/documents/monthly-covid-19-epidemiological-update-region-americas-02-august-2023

www.congresocnb.com ,O | @congreso.cnb




" ArubaTios

= - ~ g Curagao , V) 7 )
. ] /Oy g k5
© s -4 e 4 e Panam;: ( .. ...
Circulacion historica B Ll
R L)

i CONGRESO d : | bi R S
INTERNACIONAL CNB e va rlantes en CO Om Ia ... Col.ombia ‘\—'\\_
COLEGIO NACIONAL DE BACTERIOLOGIA ¥ o “ < (L

¢ INCLUSIGN © DESARROLLO SOSTENIBLE L® v ® = . /f/
AV MEDE.L 03 ﬁqu.;;;—— \, ® Py oy
| EcuadO: : -‘\\‘\ m \7
1,500 o5 Lol < T
Distribucion de genomas por dep.
1,000 Mu Omicron
Alpha
Gamma EG.5
\ ¥
0
EIDIZD A[:IJriI JLIJ|‘_|," Dcté}ber 2[}:21 Aplmril A;;ril LJLIJIE,.r Clt:hl::ber 2[]|23 April July
o . . . . .-_-...-.---.I-_._-..-_ . —-I J— : —_—
2020 April July October 2021 April July April July October 2023 April July

https://www.ins.gov.co/Noticias/Paginas/coronavirus-genoma.aspx

WWW.COI‘IQI‘ESDCI‘Ib.CDm ,O
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INS; “Ninguna de estas variantes
circulantes estdn relacionadas con
aumento significativo casos o tienen
relacion directa con pico
epidemiologico, en contraste con lo
observado para otras variantes
circulantes previamente en el pais
como lo fueron Mu, Gamma y
Omicron (BA.1y XBB.1.5).”

https://x.com/INSColombia/status/1702366720092967079?s=20
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Circulacion actual de variantes en Colombia

.
INSTITUTO COLOMBIA

NACIONAL DE
. SALUD 4 BQ.1 BQ.1.1 = XBB.1.9.x mEG5x =XBB mXBB.1.5 = XBB.1.16 = Otros
100%

80%

©
. —
S
D
©
£
=
-~ 60%
9
c
@
S @
= 2
©
S 40%
c
Qo
©
>
i =
o 5 =
°\°20/og X
x 0
HE
©
L
0% N
N 5 § & &8 T @ 5 5 3 = 32 & &
P Y ¢ £ F 3 & FEOE T & N & g ¥ P
o -~ ) ~
& - N = & N ™~ & - e N

Fecha de muestreo quincenal 2023
Fuente: Instituto Nacional de Salud - Programa Nacional de Caracterizacion Gendémica de SARS-CoV-2
Nota 1:Las secuencias incluyen muestras obtenidas por blsqueda activa de casos y estudio de conglomerados.
Los porcentajes de distribucion pueden variar de acuerdo a las muestras procesadas por RT-PCR en los
distintos territorios.
Nota 2: Las categorias agrupan los sublinajes y descendientes que circulan en el pais.
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Significativa reduccion del reporte de
2] secuencias gendmicas en la region América

| NTER NA C(i 8 Hif Eil% https://www.paho.org/en/documents/monthly-covid-19-epidemiological-update-region-americas-02-august-2023
COLEGIO NACIONAL DE BACTERIOLOGIA 2022 2023
YAYAYAY MEDELLIN
2028 140K
Relative Variant Genome Frequency per Region .
(exponentially smoothed alpha=0.3)
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El reducido numero de casos detectados y

2] secuenciados afecta la vigilancia
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Solo a partir de estos datos se
construye una “realidad”

Perdimos la capacidad

de detectar todos
En general, debemos ser estos casos y de
cautos con el caracterizar genomas
“entendimiento” de la
epidemiologia actual de
la COVID-19

Fecha
f Ow

Numero de casos
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3. Aportes desde el diagnostico e investigacion
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Multiples laboratorios del Programa Nacional de

o [ [ I 4 4 (] [ (I 4
2] Caracterizacion Genomica generan informacion
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Alcance | o - BN
diagnostico de
UNIMOL

e >300 mil muestras procesadas
procedentes de Bolivar y otros
departamentos, asi como de extranjeros
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[Esta charla no alcanzaria para contar TODAS
las experiencias y lecciones aprendidas]
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Produccion cientifica en
)] UNIMOL

COVID-19
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y caracterizacion de variantes basado

A

Informamos la primera deteccién de la variante Delta en la experiencia del Laboratorio UNIMOL
INTERNACIONAL CN,B AY46.6 de todo Colombia, y uno de los primeros en '
COLEGIO NACIONAL DE BACTERIOLOGIA .
© INCLUSIGN ¢ DESARROLLO SOSTENIBLE reportar eSta Varlante
NAAYAY L * Primeros en detectar Omicron, y primeros en reportar

el sublinaje BA.2
* Generamos datos que informaron medidas
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4. Conclusiones
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1. S2 es muy probablemente de origen zoonodtico

2. S2 no siempre causa enfermedad sintomatica, aun asi, los casos pueden ser
identificados en etapas agudas por RT-PCR o pruebas de flujo lateral

3. En la actualidad, multiples sublinajes de Omicron siguen en circulacion, siendo
XBB.1.5; XBB.1.16; y EG.5 reconocidos como VOIs

4. Nuestro entendimiento de la epidemiologia y circulacidon de variantes esta sesgado

5. El aporte desde el diagndstico y/o investigacion es clave para generar evidencia y
estar mejor preparados ante futuras amenazas
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